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زنم،ملپؤ،اورکولکحعں۔ اریئکیز ناحکاام: لیایولوبمز
ناح نیتہجلاارکیتلاورولیتایب�اارؤکنمایتہ،جملاارمنمز ملاریئاورولیتچکطرپاظر ناحاکا ایولوبمز

یت نمدنہرہکقلا ز ش ا ناحجکملاارکمولیت�ز زنکےریمز انٹنویز �
�䅚ز�ن،اورا ز ڈد،ااپدویز الیس� 䅚�� �زنونجاان،اور زن،یریا ز ش ا

ت
س�و

زنپاےتہ۔ا0�زا��ا䅚ز�ا䅚ئ ویز
اکللظس ن

䅚ز ن،اورویوااس۔᠅�밧ا ہ،جہلکیئسید،درعا�رنکےایئ blaNDM،blaKPC،blaOXA-)امزن باین
쀁(48،mecAراار�ا�ا䅚ز

)Staphylococcus aureus ناح مز ایز 䅚ا� ات� 䅚�
ت اب 䅚考
vanA،)م )Enterococcus faeciumناح مز ز

ئ
اور،)مواون mcr-1 )E. coli ایز 䅚

ات�ت 䅚مک�
ناح )مز رہ۔ملسپ ت ز �ا ر쀁م쀁اارثش اورلاریءعجماز این MRSA،VRE،ESBLججواضیلہککطح�و� پاےنوال

Enterobacteriaceae، زن� زن���䅚ان امریا ب
اور쀁راار�ا�ا䅚ز Acinetobacter baumannii رہ۔ �راارفستیات کظراساارت쀁ثتہکلیاریءاکایااریک�

رت رہ،جمااامئ تینمکےریعمےتہجیت،ااریکاورچکلسپاکیےات اجب پہ،کا�ا زنمکاکا لاارایولوبایکخف�یعکیز
رمہ۔ �س،اورااریفکتاش 䅚ی�ƹاف�یس کلی،اا ررٹ� انط،ا� ای��زرمد،ج- و� ESBLs،NDM-1،VIM،KPC،زنےک زنکحکیئروےیئ افزرل0ریز 䅚ناور� زمز پ�ن

���ا䅚ز
ن،ا�واارتکغفلےکراوسمکوابککےتہ۔ ز رئاانیا زن،اورکاا� زن،یساانیا ا�밧الاانیا �

�䅚اپ ایوریئ-�گنئااائ،جاا �밧زورل ناحپاےتہ۔اƹای䅚ان مز
gyrA اور parC زن ز ش ا

ت
جم�و DNA gyrase اور topoisomerase IV ناحپاےتہ،ج زنمالعسکمز کلیےکوروکیلیز erm جک

Sےری23 rRNA نوےئدکلغحسیتہ۔ نکوا راوسمز یز
ش ات 䅚ا� ��

ت اب 䅚考ک vanA اور vanB ج peptidoglycan ز پیےسدملیےکواونئ
ناحپایتہ۔ ڈمز � رپئ � � یئکلیےتہ،جسوک�� اارئگز

اف�یسپس،ج اا AcrAB-TolC )E. coli(, MexAB-OprM )Pseudomonas aeruginosa(, اور NorA )S. aureus(,م
زنککاارلی سارجےتہ،ج�ریز ا

ز
ایااریٹکی یلکطرپ( OmpF اور OprD( ایااریٹک�اخکمو�ےتہ،اصطرپ زن- ناورکیلیز ای��زرمز و�

م۔ااریفکت،ج Pseudomonas aeruginosa اور ات��کیووسکپوںم( 䅚�( Staphylococcus epidermidis �منکسپ(، )�관ا��䅚ان
ااپاور ایااریک� �مند" اپن 䅚ہیہعہ۔ااریفسم"پ�쀁زت�زگ䅚لیاورکورم��ا

رکلگور䅚考ز � ناحپاےتہ،جکوجایارل�وبایمنکئید،یا رداار�ہمز 1000از
نا�رانکلخہبہ۔ امنسنسبےتہ،اور�یا



الیس�ڈج،ج 䅚�� �کےری یز
ش ات 䅚رہ۔وج ناحکپؤکاناعاورولیتر쀁وٹںکا�ررتےات زنونجاانلیمز یریا blaTEM،blaCTX-M،mcr-،1

لاار زن� ملیاناعممیتہ۔نل�䅚��⺟ᝁن )Neisseria gonorrhoeae،Streptococcus pneumoniae،Acinetobacter
baylyi( یدا� DNA جمگچنک نااشککےریجمےتہ،ج�دکا رمےتہ۔لییبایاٹز ناحجاش ڈبےکاپےو�سمممز ز کٹوںکᛕا

ات�ا�䅚سکیےک�اارؤمانکک-اشیکییتہ۔ 䅚맚س
زن���䅚ز زنم�ریا انٹنویز �

�䅚ز�رہ،جکس1ا تممونیات
ناہےتہ۔ زنولشبترز �ورجپؤ،اورملواارئتکسکلالعریا

ت اب 䅚��ڈجماانلیاریء، ڈپا ᛕا Whole Genome Sequencing )WGS(
سجکمنبیےتہ،ج

زن���䅚ز ڈ-ااگگریا الیس� 䅚�� �ےو�سماور Klebsiella pneumoniae ST258 )blaKPC( اور E. coli ST131
)blaCTX-M-رجم � ،ونپؤاوریدا�ظرکمدےتہ۔یا ت کملپؤ쀁ساغگاارےسہ۔یبجماورپجمہیب�یاورایفجکنشز )15
مم��یہ،ج ت سجکنشز

زن���䅚ز ہیوللمریا SNP ن ز ا ڈومپویئاورااریاٹرمگی�ا الیس� 䅚�� �رہ۔ ناہےات زنولشرز ہیواارئایکلالعریا )CARD،
ResFinder،NCBI Pathogen Detection( کیئےناوراامصکاااوتکلب�یہ۔ � رسئ ناحیا� مز

ناہےتہ۔ نحعرز ،باےاامپؤکاان،اورایولوبکولکل�یش ت کنشز نکا �ڈللجہلںمیؤٹیا ا � رئاورگیاپا اورلا� این �و� PFGE اور
MLST کلاسلیتہ،ج ت ونپؤکنشز cgMLST اور SNP ناہےتہ۔ ونسپ�رسرز رئبا ا� Rep-PCR،AFLP،RAPD

کبیتہ۔ � سیٹاسٹکیئاورایولوباٹارگبش
زن���䅚ز اورملنایتیئریا ت زنکتےتہ،اوریعےیہز نیویز رت

ننااپکاماجنلاارولجکیئےنواےشیاارہ۔ ش جماورپپا CRISPR زور���یس انن �گا )SHERLOCK،DETECTR( فریاورحس
ناہےتہ،ج رز ت نشز Nanopore ایاورہلسپاانمیتہ۔ نکا و�ا䅚زت�زگفمیؤٹیا AI-driven اکل ن

䅚ز جمایلامو�ا䅚زت�زگگیک᠅�밧ا
رہ،جاریئ ننلاارولجکب�رتت ش ،اورتاارتااپکبیمیتہ۔یاماجپپا ت سجکنشز

زن���䅚ز کیئ،نریا ت حتا بتملیےتہ،ایااریک�
رہ۔ کتظکییات ت ای�ہا رتکیئ،ملا�رلیدی،اورایااریک� رحاز

اورلاانکضورتہ۔جمو�ا䅚زت�زگ،ااریاٹرم،اوراریئہاارت این ڈ،ےماورگیپم�و� ڈپا �نھیئبانکپنروایولوللجسᛕا ناحکیا لیمز
اکلولوللجاورملجمانج쀁اماجلیاریءکصفدہہنبپانادممو�، ن

䅚ز یئےنواےاورکولےنواےشیتہ۔᠅�밧ا لاارولجکاکا
رہ۔ ناہےات ننسیکلب�رز ش رہ،جملسپایولوبا�رلاورپپا ناہےات قکاورکولےن�쀁قرز
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